”For att komma till kallan maste man ga mot strommen”

AGENETICA

PM om avel med affenpinscher.

Forutsattningar

Underlaget for foljande analys &r SKK’s Rasdata for rasen. Uppgifter om registreringar,
kullar mm baseras pa hundar for vilka det finns uppgifter om fodelsedatum och foraldrar. |
SKKs rasdata fanns i borjan av ar 2004 totalt 625 hundar registrerade. Av dem hade endast
383 svenska registreringsnummer. Den tidigaste registreringen av hundar med S-nummer ar
fran mitten av 1980-talet. Nedan visas en tabell med statistik ver de svenskregistrerade
hundarna.

Registreringar och inavel

Tabell 1. Fodda valpar och beraknad inavel aren 1994-2004 ( SKK’s rasdata)

FODD AR ANTAL INAVEL % | STAMTAVLANS
DJUP
1994 20 2,4 4,8
1995 27 6,3 49
1996 27 43 47
1997 15 3,0 50
1998 19 3,8 4,8
1999 27 1,9 4,8
2000 22 3,8 4,7
2001 25 2,0 4,6
2002 29 3,4 49
2003 33 2,0 49
2004 19 3,5 50
Antal totalt / Medelvarden 263 3,3 4.8

Det framgar med all tankbar tydlighet av tabellen att rasen har mycket liten omfattning i
Sverige samtidigt som ndra halften av de hundar som registrerats har utlandska
registreringsnummer. 183 kullar har identifierats i databasen. Av dem har 146
svenskregistrerade modrar.

Tabell 2. Kullstorlek vid olika grad av slaktskapsparning

Parningstyp Kullar Inavel % Kullstorlek
Typ | 132 2,4 2,5
Typ Il 9 9,3 2

Typ I & IV 5 21,9 1,5

1) Endast kullar efter svenskregistrerade tikar




Parningstyp | = foraldrar mindre slakt an kusiner

Parningstyp Il = foréldrar slakt som kusiner och motsvarande
Parningstyp 111 = foraldrar sldkts som halvsyskon och motsvarande
Parningstyp 4 = parning mellan helsyskon eller foraldrar och avkomma

Sifforna i tabellen 2 visar att kullstorleken &r lag samt att den dessutom drastiskt minskar med
6kande inavelsniva. Bada uppgifterna tyder pa en relativt hog underliggande inavelsniva i
rasen. Till det kommer att den genomsnittliga inavelsnivan ligger 6ver rekommenderade 2,5
% beraknat pa 5 generationer.

Avelsbas (effektiv population)

Den beréknade avelsbasen (effektiva populationen) avser inte antalet faktiskt anvanda
avelsdjur. Berakningarna utgar i stallet fran den faktiska okningen av inavelsgraden i den
stam av hundar man faktiskt har. Darefter berdknar man hur stor en slumpparad population
med lika antal hanar och tikar skulle behdva vara for att inavelsstegringen skulle bli
densamma som i den verkliga hundstammen. Det antal man da far fram &r mattet pa den
effektiva populationen eller avelshasen. Den effektiva avelsbasen beskriver saledes hur
narbesléktade de avelsdjur & som kommer till anvandning och vilken effekt den sléktskapen
far pa forlusten av arftlig variation i djurstammen. Normalt rdknar man med att en ras eller art
befinner sig i allvarlig fara for svara genetiska skador nar avelsbasen (den effektiva
populationen) underskrider nivan 50.

Dataprogrammet LatHunden, Genetica AB, medger ocksa berékningar av "tillganglig"
avelsbas. Berakningen baseras pa slumpmaéssiga simulerade parningar for tva generationer
framat i tiden. Endast de hundar som verkligen anvants som avelsdjur av rasens uppfodare
utgor startpunkt for berakningarna. Vid de simulerade och slumpmassiga parningarna tillats
dock inte parning mellan helsyskon eller féraldrar och avkomma. Programmet tar i 6vrigt
inga andra hénsyn.

Tabell 2. Forandring i effektiv population (avelsbas) 1990-2002

Ar Kullar Valpar Utnyttjad Tillganglig Ne
Ne
2004 80 181 345 35-50

2) Kullar och valpar raknade 5 &r bakat &t fran angivet ar.
3) Ne = effektiv population (avelsbas)

| en ras med séa fa hundar ar det svart att med nagon storre sakerhet berakna den effektiva
populationen. Orsaken é&r att en eller annan kull med ovanligt hog eller ovanligt lag
inavelsgrad paverkar medelvardet for inavelsokning kraftigt. De varden som berdknats visar
dock pa en mycket mattlig inavelsokning i aveln. Samtidigt ser man att den tillgangliga
avelsbasen dr mycket begransat. Vad de siffrorna visar ar att inaveln bara kunnat hallas nere
tack vare de omfattande importerna. Om aveln helt baseras pa svenska hundar skulle rasen
snabbt komma i direkt kris med alltfér snabbt stigande inavelsnivaer och étfoljande
tilltagande problem med arftliga sjukdomar och defekter samt 6kad infektionskanslighet och
ytterligare sjunkande fruktsamhet. | den man sadana stérningar kunnat undvikas beror det
saledes helt pa regelbunden tillférsel av mindre beslaktade avelsdjur genom import.
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Rekommendationer och kommentarer

Avel med affenpinscher i Sverige har sa begransad omfattning att populationen inte kan
klaras genom avel med bara svenskfodda hundar. Med de tecken pa lag fruktsamhet som
rasen visar trots de omfattande importerna borde man narmare granska i vilken utstrackning
importhundarna verkligen tillfor ny &rftlig variation. En kartlaggning av vilket avelsmaterial
som 6ver huvud taget finns tillgéngligt for att bredda aveln vore dnskvard.

For att bevara arftlig variation, och darmed sa langt mojligt undvika arftliga stérningar, &r
det nodvandigt att i sma djurstammar strikt folja ndgra grundlaggande regler for
avelsplanering.

1. Endast friska och normala djur bér forekomma i avel

2. Inget enskilt avelsdjur far anvandas annat an i mycket begransad omfattning. Inom
rasen affenpinscher torde tva kullar, eller ca 5 valpar, per avelsdjur vara ett 6nskvart
maximum.

3. Man nar maximalt bevarande av arftlig variation om “familjestorleken” halls konstant.
Det innebér i praktiken att varje foraldrapar som anvands far lamna lika manga
avkommor till nasta generation av avelsdjur. I raser med mycket fa djur, och dar antalet
djur inte 6kar namnvart, innebéar det i praktiken att man till avel valjer den basta sonen
och dottern efter varje foraldrapar. Konsekvensen ar att man inte kan bedriva extrem
tavlingsavel dar bara de allra basta djuren i rasen anvands for avel. Intensivt urval av
det slaget kommer ofelbart att leda till framtida genetiska svarigheter. | sjalva verket ar
det s att det &r just den typen av tavlingsavel som i dag ar grunden till de relativt
omfattande genetisk problemen i ett stort antal hundraser.

Det gdr inte att enbart med inavelsberakningar faststélla den faktiska arftliga variationen i en
ras. Berakningarna maste kompletteras med DNA-analys for att kartlagga den grundlaggande
arftliga variationen i rasen. Skulle den visa sig vara mycket lag och man samtidigt inte kan
finna tillrackligt med hundar med annan harstamning for att aterstalla normal arftlig variation
sa bor inkorsning av annan ras dvervagas for att aterstalla normal hélsa. Korsningsprogram av
det slaget ar redan planerade for nagra raser och torde bli allt vanligare som en féljd av 1900-
talets alltfor langt gaende inavel i en rad hundraser.
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